Przedmiot: Elementy bioinformatyki
Kod przedmiotu:WTilCh/IISt/ICh/D1-10

1. Odpowiedzialny za przedmiot, jego miejsce zatrudniga i e-mail:
dr inz. Magdalena Cudak,
Zaktad laynierii Chemicznej i ProcesOw Reaktorowych, Instytuynierii Chemicznej i
Proceséw Ochror§rodowiska,
e-mail: cudak@ps.pl
2. Jezyk wyktadowy: polski
3. Liczba punktéw: 2
4. Rodzaj studiow, kierunek, specjalnéé: studia Il stopnia, stacjonarne, kierunekyimieria
Chemiczna i Procesowa, specjatnformatyka procesowa
5. Status przedmiotu dla ww. studidéw:obowihzkowy
6. Informacje o formach zaje¢:
Zajecia praktyczne
Sem. Pkt Wyktad Seminarium | Cw/éw. komp. | Laboratoriun Projekt
G/sem| F.z. | G/lsem F.z. | G/sem F.z. | G/sem F.z. | G/sem F.z.
I 2 15 Z 15 Z
Waga 1.0 0.7
Objasnienia Pkt — liczba punktéw, G/sem. — liczba godzin wmestrze, F.z. — forma zaliczenia &aj
(E — egzamin, Z — zaliczenig)w. komp — zajcia w formie¢wiczen, na stanowiskach komputerowych
7. Wymagane zaliczenie przedmiotébw poprzedzggych (lub okreslenie wymaganej
wiedzy):
Technologia informacyjna, Informatyka i programawes Bioprocesy i aparaty
8. Program wyktadow
Bioinformatyka — podstawowe definicje. Podzial bfoirmatyki. Pobieranie informacji z biologicznyctaz
danych. Projektowanie, zadzanie i integracja baz danych. Projektowanie poai migdzy bazami danych.
Wyszukiwanie, analizowanie i symulacja danych kjadanych. Bazy danych struktur biomolekularnychrlPe
jako narzdzie ulatwiajce analiz biologiczry. Tworzenie systemdw bibliotecznych. Mapowanie gedw.
Analiza filogenetyczna. Wizualizacja informacijiudtturalnych. Metody projektowania silico. Tworzenie sieci
metabolicznych.
9. Program zag¢ praktycznych

Model danych NCBI. Podziat baz danych (GenBank, EMBODBJ). Analiza baz danych struktur
biomolekularnych - PDB, MMDB. Interpretacja plikue@Bank. Bazy sekwencji poza NCBI. Przeszukiwanie
baz danych. Dopasowanie sekwencji i przeszukiwaaie danych - programy FASTA i BLAST. Pobieranie
informacji — system Entrez. Program EXPASY. Podstaes zasady modeli filogenetycznych — interpretacja
drzewa.
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